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べん毛形成過程のモデル HAP2先端成長動画

べん毛形成と回転アニメ(難波プロジェクト制
作）
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ATPaseの構造変化と触媒活性モデル F型ATPase
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Noji et al. (1997) Nature
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Na+/K+ ATPaseの能動輸送機構
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KM(K+)=50 mM

KM(Na+)=0.2 mM

リン酸化アミノ酸の決定
P�ATPase
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ii) Ca2+ATPase

0.1 µM Ca2+
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Ca2+-ATPaseの結晶構造

Toyoshima & Nomura (2002) Nature
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X-Ray structure of the Ca2+–ATPase from rabbit muscle sarcoplasmic

reticulum.

(a) A tube-and-arrow diagram. (b) A schematic diagram of the structure


